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Altschul, Stephen F . , Thomas L. Madden, Alejandro A. Schaffer, 
Jinghui Zhang, Zheng Zhang, Webb Miller, and David J. Lipman (1997), 
"Gapped BLAST and PSI-BLAST: a new generation of protein database search 
programs", Nucleic Acids Res. 25:3389-3402. 

RID: 1070314417-22036-142275428472. BLASTQ3 

Query= 

(896 letters) 



Database: All GenBank+EMBL+DDBJ+PDB sequences (but no EST, STS, 
GSS, or phase 0, 1 or 2 HTGS sequences) 

1,981,639 sequences; 9,522,297,199 total letters 



If you have any problems or questions with the results of this search 
please refer to the BLAST FAQs 
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Score E 

Sequences producing significant alignments: (bits) Value 



qi | 33329251 j qb 1 AF5312 56 . 1 1 Homo sapiens K-Cl cotransporter . . . 24.0 4e-60 H 

qi I 30704990 1 qb | BC051703 . 1 j Homo sapiens mRNA similar to sol... 2 40 4e-60 

qi | 224 16401 j qb 1 AF314 931 . 1 j F3 14 93 IS 01 Homo sapiens potassium. . . 240 4e-60 

^:L\ZZ^2^2.i^lB!^}^^l^:J± Homo sapiens chromosome 15, clon... 240, 4e-60 

.9LiJ2.82 015.8 8J.gbi Homo sapiens chromosome 15, clo... 24 0 4e-60 

cfi | 34367354 | emb [ BX648195 . 1 j HSMS08343 Homo sapiens mRNA; cDN... 240 4e-60 

qi | 5106522 | qb j AFI 05366 . 1 jAF105366 Homo sapiens K-Cl cotrans... 2 40 4e-60 

QLl.?.X2®J.Q9Alf3^ Homo sapiens, solute carrier fam. .. 2 38 le-59 Bill 

qi | 6693797 | qb j AF116242 . 1 j AF116242 Homo sapiens K-Cl cotrans... 238 le-59 Hill 

qi 1 33329255 j qb | AF531260 . 1 j Homo sapiens K-Cl cotransporter . . . 2 36 6e-59 IB 

qi I 3332 92 53 I qb | AF531259 . 1 j Homo sapiens K-Cl cotransporter . . . 234 2e-58 H 

qi | 307 04 365 | qb | 3CQ517 44 . 1 j Homo sapiens cDNA clone IMAGE:48... 234 2e-58 

qi | 19110890 | qb 1 AF477977 . 1 j Homo sapiens K-Cl cotransporter . . . 2 32 9e-58 IS! 

3^J.i.£.?M^ Macaca fascicularis testis cDNA. . . 232 9e-58 Hi 

qi I 34857569 | ref | XM 345416.11 Rattus norvegicus similar to K... 192 8e-46 HI 

qi | 38073247 1 qb | AY429045 . 1 | Rattus norvegicus brain-specific... 17 4 2e-40 

qi 1 38073245 1 qb | AY429044 . . 1 j Rattus norvegicus K-Cl cotranspo... 17 4 2e-40 

9M2^^^1L^i^£S}3A^l:21 Mus musculus cDNA clone MGC:6965... 1.68 le-38 

qi 1 150420761 qb | AF211854 . 1 j AF211354 Mus musculus K-Cl. cotran . . . 168 le-38 Bill!! 

qi 1 212 61919 | emb j AL7138 53 . 6 j Mouse DNA sequence from clone R... 168 le-38 

qi | 37575102 1 qb { AY3S7484 . 1 j Rattus norvegicus furosemide-sen. . . .167 4e-38 

qi I 4 8 2 67 7 9 | r e f j NM 005135.1} Homo sapiens solute carrier fam. . . 92 2e-15 Hi^^ 

qi | 22416403 1 qb | AF3 14933 . 1 1 F314931S03 Homo sapiens potassium. . . 92 2e-15 

qi 1 4585228 1 qb jAFl.08331 . 1 j A.F108831 Homo sapiens K:C1 cotrans... 92 2e-15 1113 

.9lLLM53!y^ Homo sapiens cDNA FLJ46254 fis, . . . 90 8e-15 

qi j 19526768 j ref 1 NM133648 . 1 | Mus musculus solute carrier fa... 68 3e-08 Bill 

qi | 12861186 j dbi [ AK020568 . 1 1 Mus musculus adult male urinary... 68 3e-08 11111111 

aiJ.i^P.420.78..|..g.b Mus musculus K-Cl cotran... ...68 3e-08 Sill 

qi | 23894529 1 emb" j AL68 38 97 . 5 1 Mouse DNA sequence from clone R... __68 3e-08 

qi I 3807 3243 | qb | AY 42 9043 . 1 1 Rattu's norvegicus K-Cl cotranspo... 60 7e-06 

qi | 33636819 | qb [ AC102255 . 10 1 Mus musculus chromosome 18, clo... 42 1.7 

qi | 29895263 | qb | AE017003 . 1 | Bacillus cereus ATCC 14579 secti... 42 1.7 

£LIJJ1?^JJ^ Bacillus anthracis str. Ames sec... .42 1.7 

qi | 22947051 | qb | AK0037 82 . 3 | Drosophila melanogaster chromoso... 42 1.7 |§ 

qi. | 5430741 1 qb | AC006415 . 11 | AC006415 Drosophila melanogaster, .. . 42 1.7 

qi. | 383718661 qb | AC079443. 48 [ Mus musculus clone rp23-381f7 m. . . 40 6.8 

3iJ^li6J^ Mus musculus BAC clone RP24-312F. . . _40 6.8 

qi | 34787443 1 gb'l AC006945 . 17 1 Mus musculus clone ct7-453113 m. . . ""40 6.8 

qi I 29541262 1 qb [A£0 16962 . 1 1 Coxiella burnetii strain RSA 493... 4 0 6.8 

qi 12 14504141 qb I ACQ 093 68 . 8 | Drosophila melanogaster 3L BAC R... 4 0 6.8 

qi | 21306592 | qb | AC010003 . 8 | Drosophila melanogaster 3L BAC R... 4 0 6.8 

9li?^Z^^lJL9i^lB^1^12^1^3± Homo sapiens BAC clone RP11-749L. . . _40 6.8 

qi | 23093196 [ qb 1 ABO 03 521 . 3 | Drosophila melanogaster chromoso... 40 6.8 H 

qi | 26665708 I qb I AC13422 9 . 2 I Oryza sativa (japonica cultivar-... 40 6.8 

&U2L081S^ Mus musculus 8 days embryo whol . . . ...4.0 6.8 H 

qi | 142 8 5?60"|"*emb*| AJ.30665'6' . 1 | CPO30665Q Cavia porcellus mRNA f... ™40 6.8 

qi | 132 59350 I qb I AF3138 91 . 1 1 AF3138 91 Uncultured methanogen MR .. . __40 6.8 

qi 1 13259348 I qb I AF313890 . 1 1 AF3138 90 Uncultured methanogen MR .. . ^40 6.8 

qi | 132593461 qb | AF313889. UAF31.388.9 Uncultured methanogen MR .. . __4Q 6.8 

gi] 13259344 | qb | AF313888 . 1 1AF313883 Uncultured methanogen MR... „.4G 6.8 

qi | 13259342 I qb I AF313887 . 1 1AF313887 Uncultured' methanogen MR .. . 'JlQ 6.8 
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qil 13259340 



qi I .13259338 



3.1.112259,336 



qil 13259332 



qil 11663362 



qi | 2165536S 



qb|AF313886. 1 IAF313886 



qb|AF313885. 1 [AF313885 



qb | AF313882 , 1 1AF313882 



emb[ AL138960. 16| 



emb|ALG71S97.6| 



Human 
Mouse 



Uncultured methanogen MR. 
Uncultured methanogen MR. 
Uncultured methanogen MR. 
Uncultured methanogen MR. 
Uncultured methanogen MR. 
DNA sequence from clone . 
DNA sequence from clone R. 



40 
40 

A9. 
40 

To 

4 0 



6.8 
6.8 
6.8 
6.8 
6.8 
6.8 
6.8 



Alignments 



^ > 9M.^^MZ^li^iM^Jl^^.:AL ™ Homo sapiens K-Cl cotransporter KCC3a-X2M isoform 
complete cds; alternatively spliced 
Length = 4215 

Score = 240 bits (121), Expect = 4e-60 
Identities = 121/121 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 59 tgagtagaagtattcttagttggggctttttgtgtggtgtgaatcaaggttattgaaatg 118 

i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
Sbjct: 1 tgagtagaagtattcttagttggggctttttgtgtggtgtgaatcaaggttattgaaatg 60 



Query: 119 tgttatttttcaagttatcttttgtattgcagtcaaaagtagctagcgtaagaggaagat 178 

I I I i I I I I I I M I I I I I I M I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 61 tgttatttttcaagttatcttttgtattgcagtcaaaagtagctagcgtaagaggaagat 120 



Query: 179 t 179 
I 

Sbjct: 121 t 121 



Score = 238 bits (120), Expect = le-59 
Identities = 120/120 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 537 caggtttgtcagacaccagtccggacctcagctctcgatctagttcccgagtaagattta 596 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I M I I I I 
Sbjct: 241 caggtttgtcagacaccagtccggacctcagctctcgatctagttcccgagtaagattta 300 



Query: 597 gctcccgggaaagcgtgcctgaaacaagccggagtgagcctatgagtgagatgtctgggg 656 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 301 gctcccgggaaagcgtgcctgaaacaagccggagtgagcctatgagtgagatgtctgggg 360 



Score = 232 bits (117), Expect = 9e-58 
Identities = 119/120 (99%) 
Strand = Plus / Plus 
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Query: 417 ccaccaccaagatggcttcagttcggttcatggtgacaccgacaaagatcgatgacattc 476 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I E I I I I I I I I I ! I I I I I I E I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 181 ccaccaccaagatggcttcagttcggttcatggtgacaccgacaaagatcgatgacattc 240 



Query: 477 caggtttgtcagacaccagtccggacntcagctctcgatctagttcccgagtaagattta 536 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I t M I i I I I I I I I I I 
Sb j ct : 241 caggtttgtcagacaccagtccggacctcagctctcgatctagttcccgagtaagattta 300 



Score = 228 bits (115), Expect = le-56 
Identities = 115/115 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 657 gctcccgggaaagcgtgcctgaaacaagccggagtgagcctatgagtgagatgtctgggg 716 

I I I I I I I I I I I I I I I I ! ! I I I I I I ! I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I it 
Sbjct: 301 gctcccgggaaagcgtgcctgaaacaagccggagtgagcctatgagtgagatgtctgggg 360 



Query: 717 ccaccacttcgctggcaactgttgcactggatccacccagtgaccggacttctca 771 

II I I I I I I I I ! I I I I II I i I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I M t I I I I I I I I I i i 
Sbjct: 361 ccaccacttcgctggcaactgttgcactggatccacccagtgaccggacttctca 415 



Score = 196 bits (99), Expect = 5e-47 
Identities = 113/120 (94%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 17 9 tgttatttttcaagttatcttttgtattgcagtcaaaagtagctagcgtaagaggaagat 238 



Sbj ct : 61 tgttatttttcaagttatcttttgtattgcagtcaaaagtagctagcgtaagaggaagat 12 0 



Query: 239 tttgcgaggttccccccacnnnnnnngttcttaaaaagaacaaaatgcatcctccagaaa 298 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I 

Sbjct: 121 tttgcgaggttccccccactttttttgttcttaaaaagaacaaaatgcatcctccagaaa 180 



Score = 176 bits (89), Expect = 5e-41 
Identities = 112/121 (92%), Gaps = 2/121 (1%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 299 tttgcgaggttccccccacnnnnnnngttcttaaaaagaacaaaatgcatcctccagaaa 358 

I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I If I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 121 tttgcgaggttccccccactttttttgttcttaaaaagaacaaaatgcatcctccagaaa 180 



Query: 359 --accaccaagatggcttcagttcggttcatggtgacaccgacaaagatcgatgacattc 416 

I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M II I I I I I I I I I 
Sbjct: 181 ccaccaccaagatggcttcagttcggttcatggtgacaccgacaaagatcgatgacattc 240 



I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I 
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Query: 417 c 417 
I 

Sbjct: 241 c 241 



Score = 149 bits (75), Expect = le-32 
Identities = 75/75 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 779 accacttcgctggcaactgttgcactggatccacccagtgaccggacttctcacccccag 838 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I II I I I I I 
Sbjct: 363 accacttcgctggcaactgttgcactggatccacccagtgaccggacttctcacccccag 422 



Query: 839 
Sbjct: 423 



gatgtcatcgaggac 853 
I I I I I I I I I I I I I I I 
gatgtcatcgaggac 437 



Score = 119 bits (60), Expect 
Identities = 60/60 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



= 9e-24 



Query: 1 tgagtagaagtattcttagttggggctttttgtgtggtgtgaatcaaggttattgaaatg 60 

i I t I I I I I I I I I I I I i I I I I I M I I I I 1 I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 1 tgagtagaagtattcttagttggggctttttgtgtggtgtgaatcaaggttattgaaatg 60 



□ > qi 1 307 0498 0 | qb 1 300517 09 . 



Homo sapiens mRNA similar to solute carrier family 1 



(potassium/chloride transporters) , member 6 (cDNA clone 
IMAGE : 5298663) 
Length = 5437 



Score = 240 bits (121), Expect = 4e-60 
Identities "= 121/121 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 59 tgagtagaagtattcttagttggggctttttgtgtggtgtgaatcaaggttattgaaatg 118 

I I I I M I I I I I I M I I I I I I I I t I I It I I I I I I I I! I I I M I I I I I I I I I I I I II I I I I I 
Sbj ct : 1216 tgagtagaagtattcttagttggggctttttgtgtggtgtgaatcaaggttattgaaatg 1275 



Query: 119 tgttatttttcaagttatcttttgtattgcagtcaaaagtagctagcgtaagaggaagat 17 8 

I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I M I M I I I I I I 
Sbj ct : 1276 tgttatttttcaagttatcttttgtattgcagtcaaaagtagctagcgtaagaggaagat 1335 



Query: 179 t 179 
I 

Sbjct: 1336 t 1336 



Score = 238 bits (120), Expect = le-59 
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Identities = 120/120 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 537 caggtttgtcagacaccagtccggacctcagctctcgatctagttcccgagtaagattta 596 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 1456 caggtttgtcagacaccagtccggacctcagctctcgatctagttcccgagtaagattta 1515 

Query: 597 gctcccgggaaagcgtgcctgaaacaagccggagtgagcctatgagtgagatgtctgggg 656 

I I [ I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 1516 gctcccgggaaagcgtgcctgaaacaagccggagtgagcctatgagtgagatgtctgggg 1575 



Score = 234 bits (118), Expect = 2e-58 
Identities = 118/118 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 77 9 accacttcgctggcaactgttgcactggatccacccagtgaccggacttctcacccccag 838 

I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I M I I I I I 
Sbjct: 1578 accacttcgctggcaactgttgcactggatccacccagtgaccggacttctcacccccag 1637 

Query: 839 gatgtcatcgaggacctgagtcagaactccatcacaggggaacacagccaactgttag 896 

I II I I I I I I I I I I I I I I I I II I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I. I I I I I I 
Sbjct: 1638 gatgtcatcgaggacctgagtcagaactccatcacaggggaacacagccaactgttag 1695 



Score = 232 bits (117), Expect = 9e-58 
Identities = 119/120 (99%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 417 ccaccaccaagatggcttcagttcggttcatggtgacaccgacaaagatcgatgacattc 47 6 

I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I II I I I I I I I 
Sbjct : 1396 ccaccaccaagatggcttcagttcggttcatggtgacaccgacaaagatcgatgacattc 1455 



Query: 47 7 caggtttgtcagacaccagtccggacntcagctctcgatctagttcccgagtaagattta 53 6 

I I I I I I I I I I II I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1456 caggtttgtcagacaccagtccggacctcagctctcgatctagttcccgagtaagattta 1515 



Score = 228 bits (115), Expect = le-56 
Identities = 115/115 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 657 gctcccgggaaagcgtgcctgaaacaagccggagtgagcctatgagtgagatgtctgggg 716 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1516 gctcccgggaaagcgtgcctgaaacaagccggagtgagcctatgagtgagatgtctgggg 1575 



Query: 717 ccaccacttcgctggcaactgttgcactggatccacccagtgaccggacttctca 771 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 1576 ccaccacttcgctggcaactgttgcactggatccacccagtgaccggacttctca 1630 
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Score = 196 bits (99), Expect = 5e-47 
Identities = 113/120 (94%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 17 9 tgttatttttcaagttatcttttgtattgcagtcaaaagtagctagcgtaagaggaagat 238 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I 
Sbjct: 1276 tgttatttttcaagttatcttttgtattgcagtcaaaagtagctagcgtaagaggaagat 1335 

Query: 2 39 tttgcgaggttccccccacnnnnnnngttcttaaaaagaacaaaatgcatcctccagaaa 298 

I I I ! I IE I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I M I I I II I I I I I I ! I i I M 

Sbjct : 133 6 tttgcgaggttccccccactttttttgttcttaaaaagaacaaaatgcatcctccagaaa 13 95 



Score = 176 bits (89), Expect = 5e-41 
Identities = 112/121 (92%), Gaps = 2/121 (1%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 299 tttgcgaggttccccccacnnnnnnngttcttaaaaagaacaaaatgcatcctccagaaa 358 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 1336 tttgcgaggttccccccactttttttgttcttaaaaagaacaaaatgcatcctccagaaa 1395 

Query: 359 — accac'caagatggcttcagttcggttcatggtgacaccgacaaagatcgatgacattc 416 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I M I I I I II I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 1396 ccaccaccaagatggcttcagttcggttcatggtgacaccgacaaagatcgatgacattc 1455 



Query: 417 c 417 
I 

Sbjct: 1456 c 1456 



Score = 119 bits (60), Expect 
Identities = 60/60 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



9e-24 



Query: 1 tgagtagaagtattcttagttggggctttttgtgtggtgtgaatcaaggttattgaaatg 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I 
Sbjct : 1216 tgagtagaagtattcttagttggggctttttgtgtggtgtgaatcaaggttattgaaatg 12 75 



□ > qi | 22416401 1 qb j AF314931 . 1 ; F314931SQ1 Homo sapiens potassium-chloride transporte 
la 

Length = 489 



Score = 240 bits (121), Expect = 4e-60 
Identities = 121/121 (100%) 
Strand = Plus / Plus 
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Query : 59 tgagtagaagtattcttagttggggctttttgtgtggtgtgaatcaaggttattgaaatg 
I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 1 tgagtagaagtattcttagttggggctttttgtgtggtgtgaatcaaggttattgaaatg 



118 



60 



Query : 119 tgttatttttcaagttatcttttgtattgcagtcaaaagtagctagcgtaagaggaagat 17 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 61 tgttatttttcaagttatcttttgtattgcagtcaaaagtagctagcgtaagaggaagat 120 



Query: 179 t 179 
I 

Sbjct: 121 t 121 



Score = 238 bits (120), Expect = le-59 
Identities = 120/120 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 537 caggtttgtcagacaccagtccggacctcagctctcgatctagttcccgagtaagattta 596 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 241 caggtttgtcagacaccagtccggacctcagctctcgatctagttcccgagtaagattta 300 



Query: 597 gctcccgggaaagcgtgcctgaaacaagccggagtgagcctatgagtgagatgtctgggg 656 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 301 gctcccgggaaagcgtgcctgaaacaagccggagtgagcctatgagtgagatgtctgggg 360 



Score = 232 bits (117), Expect = 9e-58 
Identities = 119/120 (99%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 417 ccaccaccaagatggcttcagttcggttcatggtgacaccgacaaagatcgatgacattc 47 6 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 181 ccaccaccaagatggcttcagttcggttcatggtgacaccgacaaagatcgatgacattc 240 



Query: 477 caggtttgtcagacaccagtccggacntcagctctcgatctagttcccgagtaagattta 536 

I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 241 caggtttgtcagacaccagtccggacctcagctctcgatctagttcccgagtaagattta 300 



Score = 228 bits (115), Expect = le-56 
Identities = 115/115 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 657 gctcccgggaaagcgtgcctgaaacaagccggagtgagcctatgagtgagatgtctgggg 716 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 301 gctcccgggaaagcgtgcctgaaacaagccggagtgagcctatgagtgagatgtctgggg. 3 60 



Query: 717 ccaccacttcgctggcaactgttgcactggatccacccagtgaccggacttctca 771 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
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Sbjct : 361 ccaccacttcgctggcaactgttgcactggatccacccagtgaccggacttctca 415 



Score = 196 bits (99), Expect = 5e-47 
Identities = 113/120 (94%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 179 tgttatttttcaagttatcttttgtattgcagtcaaaagtagctagcgtaagaggaagat 238 

I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 61 tgttatttttcaagttatcttttgtattgcagtcaaaagtagctagcgtaagaggaagat 12 0 



Query: 239 tttgcgaggttccccccacnnnnnnngttcttaaaaagaacaaaatgcatcctccagaaa 298 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 121 tttgcgaggttccccccactttttttgttcttaaaaagaacaaaatgcatcctccagaaa 180 



Score = 176 bits (89), Expect = 5e-41 
Identities = 112/121 (92%), Gaps = 2/121 (1%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 299 tttgcgaggttccccccacnnnnnnngttcttaaaaagaacaaaatgcatcctccagaaa 358 

I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I 

Sbjct: 121 tttgcgaggttccccccactttttttgttcttaaaaagaacaaaatgcatcctccagaaa 180 



Query: 359 --accaccaagatggcttcagttcggttcatggtgacaccgacaaagatcgatgacattc 416 

I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 181 ccaccaccaagatggcttcagttcggttcatggtgacaccgacaaagatcgatgacattc 240 



Query: 417 c 417 

I 

Sbjct: 241 c 241 



Score = 145 bits (73), Expect = 2e-31 
Identities = 73/73 (100%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 779 accacttcgctggcaactgttgcactggatccacccagtgaccggacttctcacccccag 838 

I I I -I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 363 accacttcgctggcaactgttgcactggatccacccagtgaccggacttctcacccccag 422 

Query: 839 gatgtcatcgagg 851 

I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 423 gatgtcatcgagg 435 



Score = 119 bits (60), Expect = 9e-24 
Identities = 60/60 (100%) 
Strand = Plus / Plus 
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&// w& «&/ QtS t**? 



BLASTN 2.2.6 [Apr-09-2003] 



Reference : 

Altschul, Stephen F., Thomas L. Madden, Alejandro A. Schaffer, 
Jinghui Zhang, Zheng Zhang, Webb Miller, and David J. Lipman (1997), 
"Gapped BLAST and PSI-BLAST: a new generation of protein database search 
programs", Nucleic Acids Res. 25:3389-3402.' 

RID: 1070309502-22 860-14870042 8989. BLASTQ3 

Query= 

(4260 letters) 



Database: All GenBank+EMBL+DDBJ+PDB sequences (but no EST, STS, 
GSS, or phase 0, 1 or 2 HTGS sequences) 

1,981,639 sequences; 9,522,297,199 total letters 



If you have any problems or questions with the results of this search 
please refer to the BLAST FAQs 

Taxonomy reports 



Distribution of 358 Blast Hits on the Query Sequence 



;Mouse-over to show defline and scores. Click to show alignments 
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Sequences producing significant alignments: 



Score E 
(bits) Value 



qi 


[5106522 [gb]AF105366. 1 


(AF105366 Homo sapiens K-Cl cotrans.. 


8227 


0 


0 




217 07 90 4|qb|BC0338 94. 


1| Homo sapiens, solute carrier fam. . . 


8027 


0 


0 


qi 


3332 92 5 5 | qb | AF53 12 6 0 . 


1 | Homo sapiens K-Cl cotransporter . . 


779.1 


0 


0 


qi 


333292 53 | gb [AF53125 9 . 


1 | Homo sapiens K-Cl cotransporter . . 


7787 


0 


0 


qi 


191108 9 0 | qb|AF47 797 7 . 


1 | Homo sapiens K-Cl cotransporter . . 


7771 


0 


0 


qi 


3 332 925 1 | qb | AF53 1253. 


1 i Homo sapiens K-Cl cotransporter . . 


7 32 5 


0 


0 


qi 


5 912 005 lembl AL1 1750 0. 


1IHSM801017 Homo sapiens mRNA; cDNA. . . 


7138 


0 


0 


qi 


4826779 | ref I NM 005135 


. 1 | Homo sapiens solute carrier fam. . . 


7018 


0 


0 


gi 


4585228 | gb | AF108831 . 1 


JAF108831 Homo sapiens K:C1 cotrans... 


7018 


0 


0 


qi 


6693797 | qb | AF1162 42 . 1 


IAFI16242 Homo sapiens K-Cl cotrans... 


67 62 


0 


0 


qi 


34535353 |dbi | AK128133 


. 1| Homo sapiens cDNA FLJ46254 fis, . . . 


662 9 


0 


0 


qi 


30704365 | qb | BC05I744 . 


11 Homo sapiens cDNA clone IMAGE: 48... 


55 62 


0 


0 


qi 


30704980 | qb | BC051709 . 


1! Homo sapiens mRNA similar to sol... 


5426 


0 


0 


qi 


34367354 i embj BX648195 


.1IHSM808343 Homo sapiens mRNA; cDN... 


5426 


0 


0 


qi 


150 4207 6 | qb IAF211854 . 


1IAF211854 Mus musculus K-Cl cotran... 


4238 


0 


0 
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qi I 19526766 j re f j NM 133648 . 1 1 Mus musculus solute carrier fa... 3933 0.0 

&tLL5J?A?^ Mus musculus K-Cl cotran... 3933 0.0 WBi 

qi I 38565927 I qb" | BC062099 . 1 1 Mus musculus cDNA clone MGC:6965... 3762 0.0 

qi I 34856647 | ref |XM 342489.11 Rattus norvegicus similar to K. . . 2335 0.0 B 

^Lll^^lMiS^l^^Ml^^ Mus musculus solute carrier f ami . . . 1.8 93 0.0 Bll 

qi | 15208176 |dbj I AB070168 . 1 1 Macaca fascicularis testis cDNA. . . 1855 0.0 Hi 

qi | 22 41642 6 j qb | AF314956. 1 1 F314931S26 Homo sapiens potassium... 1369 0.0 

qi | 24414566 1 qb 1 AC079203 . 9 | Homo sapiens chromosome 15, clon... 1354 0.0 

SiJL?2.iI6.^ Homo sapiens potassium... 815 0.0 

qi | 22 657552 j qb 1 AC02 5678 . 7 | Homo sapiens chromosome 15, clon... 815 0.0 

qi I 2 82 01588 j qb I AC021822 . 21 1 Homo sapiens chromosome 15, clo... 815 0.0 

qi| 38 07 32 45 1 qb | AY 42 9 044. 11 Rattus norvegicus K-Cl cotranspo... 718 0.0 

.aLL?J9?J_^^ Mus musculus, clone IMAGE : 536119 . . . 626 e-176 II 

qi | 22416409 | qb I AF314 939 . 1 1 F314931S09 Homo sapiens potassium. . . 4T8 e-131 

qi | 37 57 5102 | qb | AY387 48 4 . 1 1 Rattus norvegicus f urosemide-sen . . . 454 e-124 

qi I 22 416410 | qb | AF3 1494 0 . 1 1 F3 14 93 IS 10 Homo sapiens potassium. . . 42 6 e-115 

* qi I 22416420 1 qb | AF314950 . 1 1 F314931S20 Homo sapiens potassium. . . 396 e-106 

3^.L?.?L7A?J^ Rattus norvegicus K-Cl cotranspo... 392 e-105 

qi I 34857569 j ref | XM_3454 16 . 1 1 Rattus norvegicus similar to K. . . 381 e-102 S 

qi {22416424 [ qb 1 AF314954 . 1 | F314931S24 Homo sapiens potassium. . . 373 2e-99 

qi j 22416414 j qb j AF31494.4 . 1 I F314931S14 Homo sapiens potassium. . . 351 7e-93 

9±\2Z:11J9±1U.£^ Homo sapiens potassium. . . 343 2e-90 

9li2^!n^All.^lM^12!^l^ll. Rattus norvegicus brain-specific... 339 3e-89 

qi i"22 416419"iqb|AF314 94 9. H F314 931S19 Homo sapiens potassium. . . 333 2e-87 

qi I 22416411 1 qb|AF314 941. 1 | F314 931S11 Homo sapiens potassium. . . 32 7 le-85 

qi | 21261919 j emh j AL7.1 38 53.61 Mouse DNA sequence from clone R... 315 4e-82 

£Ul?JJAt9iLlgfrJA Homo sapiens potassium. . . 268 8e-68 

3AJJJL?JArjjJ^^^^ Mouse DNA sequence from clone R... 2 68 8e-68 

qi I 22416425 I qb I AF3 14955.11 F314931S25 Homo sapiens potassium. . . 2J56 3e-67 

qi | 22416422 | qb | AF314952 . 1 1 F314931S22 Homo sapiens potassium. . . 266 3e-67 

qi | 22416405 j qb | AF3 1 4 9 3 5 . 1 1 F 3 1 4 9 3 1 S 05 Homo sapiens potassium. . . 266 3e-67 

£Ll2jS0 92 3jj^ Mus musculus adult male corpus . . . 2 64 le-66 11 

qi |22416406iq'b| AF314936. 1 1 F314931S06 Homo sapiens potassium. . . 254 le-63 

qi | 2241641 5| qb | AF3 14945 . 1 1 F314931S15 Homo sapiens potassium. . . 242 4e-60 

qi I 22416417 [ qb | AF314947 . 1 1 F314931S17 Homo sapiens potassium. . . 240 2e-59 

31JJ1L1L5.§1^§^ Rattus norvegicus solute carrie... 2 38 7e-59 Bllll 

qi 1 14 03706 [qb]U55815. 1 IRNU55815 Rattus norvegicus furosemid. . . 238 7e-59 BIS!! 

qi | 22416423 | qb IAF314953 . 1 1 F314931S23 Homo sapiens potassium. . . 218 7e-53 

qi | 22416413 | qb IAF314948 . 1 | F314931S18 Homo sapiens potassium. . . 212 4e-51 

SiJ2.ML?i^ Homo sapiens potassium. . . 200 2e-47 

qi | 22416416 | qb I AF314946 . "l j F314931S16 Homo sapiens potassium. . . 198 6e-47 

qi | 1399213 I qb 1 U55053 . 1 1 OCKCC Oryctolagus cuniculus K-Cl cot... 198 6e-47 

qi| 6677 992 |ref |NM 009195.1.1 Mus musculus solute carrier -fam. . . 196 2e-46 Blllll 

qi | 6049 052 | qb | AF121118 . 1 j AF121118 Mus musculus K-Cl cotrans... 1_96 2e-46 Billli 

qi | 345228 6 | qblAF047 339. 1 IAF047339 Mus musculus erythroid K:... 196 2e-46 BIS!! 

qi | 22416404 | qb IAF314934 . 1 1 F314931S04 Homo sapiens potassium... 194 9e-46 

.9lL?A9iM^^ Sus scrofa K-Cl cotranspo... 168, 5e-38 WH 

qi | 135072361 qb | AF325505. 1 IAF325505 Xenopus laevis K-Cl cotr... 135 8e-28 H 

qi|22028104|qb|BC035480. 1 I Homo sapiens solute carrier f ami . . . 127 2e-25 Bll 

qi | 34147633 j ref j NM 005072 . 3 I Homo sapiens solute carrier fa... 127 2e-25 H 

qi | 33869383 1 qb I BC021193 . 2 I Homo sapiens solute carrier f ami . . . 127 2e-25 B 

^LLLliiLLli^ Human K-Cl cot ransporter (hKCC... 127 2e-25 BIlll 

qi | 3015640|qbiAF054506, 1 jAF054506 Homo sapiens erythroid K:... 122 2e-25 Bill!! 
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qi. 


3015638|qb|AF054505.1|AF054505 Homo sapiens erythroid K: . . . 


1 01 


9 0 _ 

£ e— 




qi 


2921846 |qb|AFG47338.1jAF047333 Homo sapiens erythroid K:... 


" O "I 


£ e— 


Z D 


qi 


31324217 [ ab I AF515770 . 1 1 


Ovis aries potassium-chloride co. . . 


119 


4e- 


23 




22416413 | qb I AF314943 . 1 | F 


314931S13 Homo sapiens potassium. . . 


119 


4e- 


23 


qi 


348533.941 reflXM 217744.2 


I Rattus norvegicus similar to p. . . 




2e- 


22 


qi 


17530978 1 reflNM 020708.2 


| Homo sapiens solute carrier fa... 


117 


2e- 


22 


qi 


1200322 61 qb| AF2 08159. 1 | 


Homo sapiens electroneutral pota. . . 


i i 7 


2e- 


22 


qi 


21758371 |dbj [AK093371. 1| 


Homo sapiens cDNA FLJ25505 fis, . . . 


117 


2e- 


22 


qi 


6330232 | dbi I AB033002 . 1 1 


Homo sapiens mRNA for KIAA1176 p. . . 


117 


2e- 


22 


qi 


32451782 j qb | BC054808 . 1 1 


Mus musculus solute carrier f ami . . . 


115 


7e- 


22 


a i 


33859679 1 reflNM 020333.1 


| Mus musculus solute carrier fa... 


115 


7e- 


22 


ai 


14193695! qb I AF332064 . 1 | 


Mus musculus strain ILS K-Cl cot. . . 


115 


7e- 


22 


>j . . — 


1 4193693 1 qb | AF3 32 0 63.11 


Mus musculus strain ISS K-Cl cot. . . 


: 1 5 


7e- 


22 


cfi 


2 8 972651 | dbi I AK1224 60. 1 1 


Mus musculus mRNA for mKIAA1176... 


•: c. 
j. j. 


7e- 


22 


qi 


22 416407 | qb | AF314 937 . 1 | F 


314931S07 Homo sapiens potassium. . . 


109 


4e- 


20 


qi 


217 576891 dbi i AK097 8 0 8 . 1 1 


Homo sapiens cDNA FLJ40489 fis, . . . 


109 


4e- 


20 


qi 


37 8 0530 6 | qb i ECO 60 133. 1 I 


Mus musculus cDNA clone IMAGE: 64... 


103 


3e- 


18 


qi 


3758 9241 j qb | BC0592 42 - 1 | 


Mus musculus cDNA clone IMAGE: 64... 


103 


3e- 


18. 




19705462 j re £ | NM 134363.1| Rattus norvegicus solute carri... 


103 


3e- 


18 


cri 


6755533 1 reflNM 011390.11 


Mus musculus solute carrier fam. . . 


103 


3e- 


18 


qi 


5051639 | qb IAF087436 . 1 jAF087436 Mus musculus putative pot... 


i 0 c> 


o e - 


1 D 

1 o 


qi 


1403708 | qb IU55816. 1 | RNU55816 Rattus norveqicus furosemid. . . 


103 


3e- 


18 


qi 


32 4 84272 | qb | BC054325 . 1 1 


Xenopus laevis cDNA clone IMAGE:... 


i p. i 

± v X 




J. / 


qi 


26337626 i dbi ! AK045810 . 1 1 


Mus musculus adult male corpora... 


' 96 


6e- 


16 


qi 


31418359 1 qb|BC053470. 1 1 


Mus musculus cDNA clone IMAGE: 30... 


92 


le- 


14 


qi 


22416403 | qb IAF314933 . 1 ! F314931S03 Homo sapiens potassium... 


o o 


le 


1 A 


qi 


30160449 | qb IBC051558 . 1 I 


Mus musculus cDNA clone IMAGE: 51... 


92 


le- 


14 


qi 


12 6343082 | dbi 1 AK052 910. 1| 


Mus musculus 16 days neonate he . . . 


c o 




i 4 


qi 


I 32 4 90534 j qb |AF538347 . 1 1 


Oryctolagus cuniculus potassium-... 


8 0 


4e- 


11 


qi 


| 9581599 | erob | AL162458 . 10 | 


Human DNA sequence from clone R... 


80 


4e- 


11 


qi 


129336195 | qb | AC040162 . 5.1 


Homo sapiens chromosome 16 clone... 


78 


2e- 


10 


qi 


20861690 j re f. | XM 149244.1! Mus musculus hypothetical gene... 


78 


2e- 


10 



Alignments 



HI 



III 



III 



iBlll Homo sapiens K-Cl cotransporter KCC3a m 



complete cds 
Length = 4260 



Score = 8227 bits (4150), Expect =0.0 
Identities = 4210/4237 (99%), Gaps = 2/4237 (0%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 1 tgagtagaagtattcttagttggggctttttgtgtggtgtgaatcaaggttattgaaatg 60 

I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I II I M I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 1 tgagtagaagtattcttagttggggctttttgtgtggtgtgaatcaaggttattgaaatg 60 
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Query: 61 

Sbjct: 61 

Query: 121 

Sbjct: 121 

Query: 181 

Sbjct: 181 

Query: 241 

Sbjct: 241 

Query: 301 

Sbjct: 301 

Query: 361 
Sbjct:' 361 

Query: 421 

Sbjct: 421 

Query: 481 

Sbjct: 481 

Query: 541 

Sbjct: 541 

Query: 601 

Sbjct: 601 

Query: 661 

Sbjct: 661 

Query: 721 

Sbjct: 721 



tgttatttttcaagttatcttttgtattgcagtcaaaagtagctagcgtaagaggaagat 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I E I I E I I I I I I I I 
tgttatttttcaagttatcttttgtattgcagtcaaaagtagctagcgtaagaggaagat 12 0 



tttgcgaggttccccccacnnnnnnngttcttaaaaagaacaaaatgcatcctccagaaa 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

tttgcgaggttccccccactttttttgttcttaaaaagaacaaaatgcatcctccagaaa 180 



ccaccaccaagatggcttcagttcggttcatggtgacaccgacaaagatcgatgacattc 240 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ccaccaccaagatggcttcagttcggttcatggtgacaccgacaaagatcgatgacattc 240 



caggtttgtcagacaccagtccggacntcagctctcgatctagttcccgagtaagattta 300 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
caggtttgtcagacaccagtccggacctcagctctcgatctagttcccgagtaagattta 300 



gctcccgggaaagcgtgcctgaaacaagccggagtgagcctatgagtgagatgtctgggg 360 



gctcccgggaaagcgtgcctgaaacaagccggagtgagcctatgagtgagatgtctgggg 360 



ccaccacttcgctggcaactgttgcactggatccacccagtgaccggacttctcaccccc 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I M I M M I I I I I I I I I I I M M I I I I I I I I I I I 
ccaccac ttcgctggcaactgttgcactggatccacccagtgaccggacttctcaccccc 42 0 



aggatgtcatcgaggacctgagtcagaactccatcacaggggaacacagccaactgttag 48 0 
I I I I t I I M M I I I I I I I I I I I 1 I I I II I I I I ( I I I I I I I I II I I I I i i I I I I I I I I I I I 
aggatgtcatcgaggacctgagtcagaactccatcacagggga-acacagccaactgttag 48 0 



acgacggacataagaaagctcgaaatgcttatctcaataattccaattatgaagaaggag 54 0 
1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I 
acgacggacataagaaagctcgaaatgcttatctcaataattccaattatgaagaaggag 540 



atgaatattttgataaaaatttggcactctttgaggaagaaatggacaccagaccgaagg 600 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ,1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I 
atgaatattttgataaaaatttggcactctttgaggaagaaatggacaccagaccgaagg 600 



tgtcttccctcctcaaccgcatggccaattacactaatctgactcaaggagcaaaggaac 660 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I 
tgtcttccctcctcaaccgcatggccaattacactaatctgactcaaggagcaaaggaac 660 



atgaagaggcagaaaacatcactgaagggaaaaagaagcccaccaagaccccccaaatgg 72 0 
I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
atgaagaggcagaaaacatcactgaagggaaaaagaagcccaccaagaccccccaaatgg 720 



gtaccttcatgggtgtctacctcccatgtctacaaaatatttttggagtgatccnnnnnn 78 0 
I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I 
gtaccttcatgggtgtctacctcccatgtctacaaaatatttttggagtgatcctttttt 78 0 
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Query: 781 nacgccttacatgggtggtgggcacagctggagttcttcaggcttttgcaattgtcctta 840 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I 

Sbjct : 781 tacgccttacatgggtggtgggcacagctggagttcttcaggcttttgcaattgtcctta 840 

Query: 841 tctgctgctgctgtacaatgttgactgctatctccatgagtgccattgccactaatggag 900 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I II I I 

Sbjct: 841 tctgctgctgctgtacaatgttgactgctatctccatgagtgccattgccactaatggag 900 



Query: 901 tggtgccagctgggggctcatactttatgatttcccgggcactgggcccagagtttggtg 960 

I I i I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 901 tggtgccagctgggggctcatactttatgatttcccgggcactgggcccagagtttggtg 960 

Query: 961 gggctgttggcctctgcttttatcttggtaccacatttgcagcagccatgtacatccttg 1020 

I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 961 gggctgttggcctctgcttttatcttggtaccacatttgcagcagccatgtacatccttg 1020 

Query: 1021 gtgccattgaaatctttctggtctatatcgtcccccgagctgccatctttcacagtgatg 1080 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I M I I 
Sbjct: 1021 gtgccattgaaatctttctggtctatatcgtcccccgagctgccatctttcacagtgatg 1080 

Query: 1081 acgcactcaaggaatcagcagccatgctaaataacatgcgtgtctacggcacagctttct 1140 

I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1081 acgcactcaaggaatcagcagccatgctaaataacatgcgtgtctacggcacagctttct 1140 

Query: 1141 tggtccttatggtattagtggtatttatcggcgtacgctatgtgaacaagtttgcctcan 12 00 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct : 1141 tggtccttatggtattagtggtatttatcggcgtacgctatgtgaacaagtttgcctcac 12 0 0 

Query: 12 01 ttttcctggcctgtgtcattgtgtccatcttggccatctatgctggagccatcaagtctt 12 60 

I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I i I I I I I I I I I I I M I I I I i 
Sbjct : 1201 ttttcctggcctgtgtcattgtgtccatcttggccatctatgctggagccatcaagtctt 12 60 

Query: 12 61 cttttgctcctccacacttcccggtctgcatgctgggtaaccgcactctttcatcaagac 132 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 1261 cttttgctcctccacacttcccggtctgcatgctgggtaaccgcactctttcatcaagac 132 0 

Query: 1321 acattgacgtttgctctaagaccaaggaaattaacaacatgacagtcccatcaaagttat 1380 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 1321 acattgacgtttgctctaagaccaaggaaattaacaacatgacagtcccatcaaagttat 13 8 0 

Query: 1381 ggggattcttctgtaactcgagtcaatttttcaatgccacctgtgatgaatactttgttc 14 4 0' 

I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 1381 ggggattcttctgtaactcgagtcaatttttcaatgccacctgtgatgaatactttgttc 14 40 



Query: 1441 acaataacgtcacttcaatccagggcattcctggattggctagtggtataattacagaga 1500 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 1441 acaataacgtcacttcaatccagggcattcctggattggctagtggtataattacagaga 1500 
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Query: 1501 atctttggagtaattacctacccaagggagagatcatcgaaaagccttcagccaaatctt 1560 

I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M II i I I I I I I M I 
Sbjct: 1501 atctttggagtaattacctacccaagggagagatcatcgaaaagccttcagccaaatctt 1560 



Query: 1561 ctgatgtcttaggcagcttaaaccatgaatatgttcttgttgacatcaccacctccttca 1620 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I II I I I I I I I I 
Sbjct : 1561 ctgatgtcttaggcagcttaaaccatgaatatgttcttgttgacatcaccacctccttca 1620 

Query: 1621 cgcttctggtgggaatcttctttccctctgttacaggtatcatggctggatcaaacagat 1680 

! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I II I I I I I I M I 
Sbjct: 1621 cgcttctggtgggaatcttctttccctctgttacaggtatcatggctggatcaaacagat 1680 

Query: 1681 ctggagatctgaaagatgctcagaagtctattccgattggtactatccttgccatcctga 1740 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1681 ctggagatctgaaagatgctcagaagtctattccgattggtactatccttgccatcctga 1740 



Query: 1741 ccacctcctttgtttatttaagcaatgttgtcctttttggtgcatgtattgaaggggttg 1800 

I I I I I I I II I I i I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I M I I I I II I I I I 
Sbjct: 1741 ccacctcctttgtttatttaagcaatgttgtcctttttggtgcatgtattgaaggggttg 1800 



Query: 1801 ttctcagagacaagttcggtgatgctgtgaaaggtaatttggtggtaggcaccttatctt 1860 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I II II 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
Sbjct: 1801 ttctcagagacaagttcggtgatgctgtgaaaggtaatttggtggtaggcaccttatctt 1860 



Query: 1861 ggccatccccatgggtgattgttattggctccttcttttcaacatgtggggctggacttc 1920 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I II I I I I I I II I I i I I I I I I I I I I I I I II I 
Sbjct: 1861 ggccatccccatgggtgattgttattggctccttcttttcaacatgtggggctggacttc 1920 

Query: 1921 agagcctcacaggtgcaccgaggctgctacaagctattgccaaggataacatcataccgt 1980 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1921 agagcctcacaggtgcaccgaggctgctacaagctattgccaaggataacatcataccgt 1980 



Query: 1981 ttctgagggtttttggccacagcaaagccaatggggaacctacctgggctttacttctaa 2040 

I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I IE I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1981 ttctgagggtttttggccacagcaaagccaatggggaacctacctgggctttacttctaa 2040 



Query: 2041 ctgctgccattgcagagcttggaatactcattgcctccctggatcttgtggccccaattc 2100 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II 

Sbjct: 2041 ctgctgccattgcagagcttggaatactcattgcctccctggatcttgtggccccaattc 2100 

Query: 2101 tttccatgttttttctcatgtgttacctctttgtaaacttggcatgtgccttgcaaacat 2160 

M I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 2101 tttccatgttttttctcatgtgttacctctttgtaaacttggcatgtgccttgcaaacat 2160 



Query: 2161 tacttcgaacacccaactggagaccccgattccgctactaccattgggccctttctttca 2220 

M I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2161 tacttcgaacacccaactggagaccccgattccgctactaccattgggccctttctttca 2220 
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Query: 2221 tgggaatgagtatctgtctggctctgatgttcatttcttcctggtattatgccattgtag 2280 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 2221 tgggaatgagtatctgtctggctctgatgttcatttcttcctggtattatgccattgtag 2280 



Query: 22 81 ccatggtaatagctggtatgatctacaagtacattgaataccaaggagctgagaaagaat 2 340 

I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 2281 ccatggtaatagctggtatgatctacaagtacattgaataccaaggagctgagaaagaat 234 0 



Query: 2341 ggggtgatggtatccgtgggctgtccctcagtgcagcccggtttgctttgcttcgattgg 2400 

I I I I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1. 1 I I I I I I I I I I I II 
Sbj ct : 2341 ggggtgatggtatccgtgggctgtccctcagtgcagcccggtttgctttgcttcgattgg 2 400 



Query: 2 401 aggaaggacctccacacactaaaaactggaggcctcagttgcttgtattactgaaactag 24 60 

I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I 
Sbjct: 2401 aggaaggacctccacacactaaaaactggaggcctcagttgcttgtattactgaaactag 2460 



Query: 2461 atgaagacttacatgtcaagcatcctcgcctcctcacctttgcctcacagctcaaagcag 2520 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 
Sbjct: 2461 atgaagacttacatgtcaagcatcctcgcctcctcacctttgcctcacagctcaaagcag 2520 



Query: 2 521 gaaaaggtntcactattgtgggctctgtcatcgtggggaacttcctagagaactacggtg 258 0 

I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 2521 gaaaaggtctcactattgtgggctctgtcatcgtggggaacttcctagagaactacggtg 2580 



Query: 2581 aagctttagctgctgagcagaccataaagcacctaatggaggcagagaaggtaaaaggat 2 640 

I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2581 aagctttagctgctgagcagaccataaagcacctaatggaggcagagaaggtaaaaggat 2640 



Query: 2 641 tctgccagctggtggtggccgccaagctgagagagggcatttcccacctcatccagtcat 27 0 0 

i I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I 
Sbjct: 2641 tctgccagctggtggtggccgccaagctgagagagggcatttcccacctcatccagtcat 2 7 00 



Query: 2701 gtggccttgggggcatgaagcacaacacggtggtgatgggctggcctaatggctggcgtc 2760 

I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I M I I I I I I I I I I M I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2701 gtggccttgggggcatgaagcacaacacggtggtgatgggctggcctaatggctggcgtc 2760 



Query: 2761 aaagcgaagatgcccgcgcttggaagacttttattggcacagttcgagtgacaactgctg 2820 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 
Sbjct: 2761 aaagcgaagatgcccgcgcttggaagactttta ttggcacagttcgagtgacaactgctg 2820 



Query: 2821 cccatcttgcactgctggtggctaaaaacatctccttctttcccagcaatgtggagcaat 2880 

I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2821 cccatcttgcactgctggtggctaaaaacatctccttctttcccagcaatgtggagcaat 2880 



Query: 2881 tttctgagggcaacattgatgtgtggtggattgtgcatgatggggggatgcttatgctac 2940 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2881 tttctgagggcaacattgatgtgtggtggattgtgcatgatggggggatgcttatgctac 2940 



http://www.ncbi.nlm.nih.gov/BLAST/Blastxgi 



12/1/03 



RID=1070309502-22860^8700428989.BLASTQ3 5 



Page9of 151 



Query: 2941 taccattcctactgaaacagcacaaggtgtggcgaaagtgcagcatacggatcttcacag 3000 

I I I I I I I I I I I I I M I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I ! I I I I I 
Sbjct : 2941 taccattcctactgaaacagcacaaggtgtggcgaaagtgcagcatacggatcttcacag 3000 

Query: 3001 tagcccaattagaagacaacagtatccaaatgaagaaggacctagccaccttcctatatc 3060 

M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3001 tagcccaattagaagacaacagtatccaaatgaagaaggacctagccaccttcctatatc 3060 

Query: 3061 acttacgcattgaggcggaggtagaagtggtggagatgcatgacagtgatatatcagcat 3120 

I I I I I I I I II I I I I I I I I I II I I I I I I t I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3061 acttacgcattgaggcggaggtagaagtggtggagatgcatgacagtgatatatcagcat 3120 

Query: 3121 atacttacgagcgcactttgatgatggaacaaaggtcccagatgcttcggcacatgcggc 3180 

I I I I M I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 
Sbjct: 3121 atacttacgagcgcactttgatgatggaacaaaggtcccagatgcttcggcacatgcggc 3180 



Query: 3181 tatccaaaacagagcgagacagagaggcacaattggtgaaagaccgaaactcaatgctac 3240 

I ! I I I I I I I I I I I I I I I II li I I I i I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3181 tatccaaaacagagcgagacagagaggcacaattggtgaaagaccgaaactcaatgctac 3240 



Query: 3241 gattgaccagcattggctctgatgaggacgaagagacagaaacctatcaggagaaggtgc 3300 

I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I ! I I I I I I I I I 
Sbjct: 3241 gattgaccagcattggctctgatgaggacgaagagacagaaacctatcaggagaaggtgc 3300 

Query: 3301 acatgacttggacaaaagacaagtacatggcatcccggggacaaaaagcgaagtcaatgg 3360 

I I I I ! I i I I I I I f It I I I I I I I I I I i I I I I I ! I I I I I I I 1 I I i 1 I I I I I I I I I I I I I I M 
Sbjct: 3301 acatgacttggacaaaagacaagtacatggcatcccggggacaaaaagcgaagtcaatgg 3360 

Query: 3361 aaggattccaggacctgcttaacatgcgtccggaccagtccaatgtgaggcggatgcata 3420 

I i I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I f I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3361 aaggattccaggacctgcttaacatgcgtccggaccagtccaatgtgaggcggatgcata 3420 

Query : 3 421 cagcagtgaaactcaacgaggttatagttaacaagtcccatgaagcaaagctggttttat 3480 

I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct : 3 421 cagcagtgaaactcaacgaggttatagttaacaagtcccatgaagcaaagctggttttat 34 8 0 

Query: 34 81 tgaatatgccagggccaccccgaaaccctgagggtgatgaaaactacatggagttcctag 354 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I 
Sbjct: 3481 tgaatatgccagggccaccccgaaaccctgagggtgatgaaaactacatggagttcctag 3540 

Query: 3541 aggtgcttaccgagggactagagcgagtcctacttgtccggggtggtggcagtgaagtga 3600 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I M I I I I I I I I I I M 
Sbjct : 3541 aggtgcttaccgagggactagagcgagtcctacttgtccggggtggtggcagtgaagtga 3600 



Query: 3601 tcaccatttattcataacctactctgaatgaccgtgcttgacctgttttcttaaaaggcc 3660 

I I I I I I I M I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I II I M II I I I I I I I II I I I I I II I I II I I I 
Sbjct: 3601 tcaccatttattcataacctactctgaatgaccgtgcttgacctgttttcttaaaaggcc 3660 
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Query: 3661 tacgtcctccatggaagtgccagctcattactaccactcccactcaactagaagcctgtg 372 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3661 tacgtcctccatggaagtgccagctcattactaccactcccactcaactagaagcctgtg 3720 

Query: 3721 ttctgtacacatcatactgaactcttgatgagctgagcctcaagtacctgtgtaaaagag 3780 

I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I If I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 
Sbjct: 3721 ttctgtacacatcatactgaactcttgatgagctgagcctcaagtacctgtgtaaaagag 3780 

Query: 37 81 ctcccatctgatctgcagtcattacagaaaaagcaaatattccctcaacatcagaacaat 384 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I M I I I I I I I I I 
Sbjct : 3781 ctcccatctgatctgcagtcattacagaaaaagcaaatattccctcaacatcagaacaat 3840 

Query: 3841 gctcaagtctttcaagccactgtctgagcagtcaaaggcaaattagaattaacaagctga 3900 

I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3841 gctcaagtctttcaagccactgtctgagcagtcaaaggcaaattagaattaacaagctga 3900 



Query: 3901 gccaataaatgaattggtaaaagggatgctagaaattcaactgaagnnnnnnngcaagtc 3960 

I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 3901 gccaataaatgaattggtaaaagggatgctagaaattcaactgaagaaaaaaagcaagtc 3960 

Query: 3961 aagtacgtattcagcattaaagatgaatctcagaagtcatggttcaatgttgacactgtg 4020 

I I I I I I I I II I I II I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 3961 aagtacgtattcagcattaaagatgaatctcagaagtcatggttcaatgttgacactgtg 4020 

Query: 4021 aggataacaactagagacagcttcatcttactaaagaatttatggtcaagtatatttgga 4 08 0 

MINI I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 4021 aggata — cactagagacagcttcatcttactaaagaatttatggtcaagtatatttgga 4078 

Query : 4 081 cctattatcctcggcaagccaagatgcaaacattttttagctatatttctttagtatacc 414 0 

I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 
Sbjct : 4 07 9 cctattatcctcggcaagccaagatgcaaacattttttagctatatttctttagtatacc 413 8 

Query: 4141 cactgctgtaattttatattaggatactaacttgaaacatggctgcagcctctacttctt 4200 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 4139 cactgctgtaattttatattaggatactaacttgaaacatggctgcagcctctacttctt 4198 



Query : 42 01 caaaaacatccccccaaaataccagatttaaatatcc 4237 

M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
Sbjct: 4199 caaaaacatccccccaaaataccagatttaaatatcc 4235 



> qi| 



■1707904 | qb | BC03 38 94 . 1 1 BB Homo sapiens, solute carrier family 12 (potassiu 
transporters), member 6, clone IMAGE : 52 6907 3, mRNA 
Length = 4584 

Score = 8027 bits (4049), Expect =0.0 
Identities = 4117/4145 (99%), Gaps = 2/4145 (0%) 
Strand = Plus / Plus 
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Query: 93 tcaaaagtagctagcgtaagaggaagattttgcgaggttccccccacnnnnnnngttctt 152 

I ! I I 1 I I I j I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sb jet : 427 tcaaaagtagctagcgtaagaggaagattttgcgaggttccccccactttttttgttctt 486 



Query: 153 aaaaagaacaaaatgcatcctccagaaaccaccaccaagatggcttcagttcggttcatg 

I I I I I I I I I I I I I I I I \ I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I 
Sb j ct : 4 87 aaaaagaacaaaatgcatcctccagaaaccaccaccaagatggcttcagttcggttcatg 



212 



546 



Query: 213 gtgacaccgacaaagatcgatgacattccaggtttgtcagacaccagtccggacntcagc 272 

I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 547 gtgacaccgacaaagatcgatgacattccaggtttgtcagacaccagtccggacctcagc 606 

Query: 273 tctcgatctagttcccgagtaagatttagctcccgggaaagcgtgcctgaaacaagccgg 332 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 607 tctcgatctagttcccgagtaagatttagctcccgggaaagcgtgcctgaaacaagccgg 666 



Query: 333 agtgagcctatgagtgagatgtctggggccaccacttcgctggcaactgttgcactggat 392 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I i I I I M I I M I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 667 agtgagcctatgagtgagatgtctggggccaccacttcgctggcaactgttgcactggat 726 

Query: 393 ccacccagtgaccggacttctcacccccaggatgtcatcgaggacctgagtcagaactcc 452 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I j I I I I I 
Sbjct: 727 ccacccagtgaccggacttctcacccccaggatgtcatcgaggacctgagtcagaactcc 786 



Query: 453 atcacaggggaacacagccaactgttagacgacggacataagaaagctcgaaatgcttat 512 

I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 787 atcacaggggaacacagccaactgttagacgacggacataagaaagctcgaaatgcttat 846 

Query: 513 ctcaataattccaattatgaagaaggagatgaatattttgataaaaatttggcactcttt 572 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I 
Sbjct: 847 ctcaataattccaattatgaagaaggagatgaatattttgataaaaatttggcactcttt 906 

Query: 573 gaggaagaaatggacaccagaccgaaggtgtcttccctcctcaaccgcatggccaattac 632 

I I II I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 907 gaggaagaaatggacaccagaccgaaggtgtcttccctcctcaaccgcatggccaattac 966 



Query: 633 actaatctgactcaaggagcaaaggaacatgaagaggcagaaaacatcactgaagggaaa 692 

I I I I I I I I I I I I I I II I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 967 actaatctgactcaaggagcaaaggaacatgaagaggcagaaaacatcactgaagggaaa 1026 

Query: 693 aagaagcccaccaagaccccccaaatgggtaccttcatgggtgtctacctcccatgtcta 752 

I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I M I I I I 
Sbjct : 102 7 aagaagcccaccaagacccccgaaatgggtaccttcatgggtgtctacctcccatgtcta 1086 



Query: 753 caaaatatttttggagtgatccnnnnnnnacgccttacatgggtggtgggcacagctgga 812 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I 

Sbjct : 1087 caaaatatttttggagtgatcctttttttacgccttacatgggtggtgggcacagctgga 1146 
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Query: 
Sbjct: 

Query : 
Sbjct : 

Query: 
Sbjct: 

Query: 
Sbjct: 

Query: 
Sbjct: 

Query: 
Sbjct : 

Query : 
Sbjct: 

Query : 
Sbjct : 

Query: 
Sbjct : 

Query: 
Sbjct: 

Query: 
Sbjct : 

Query: 
Sbjct: 



813 gttcttcaggcttttgcaattgtccttatctgctgctgctgtacaatgttgactgctatc 872 



1147 gttcttcaggcttttgcaattgtccttatctgctgctgctgtacaatgttgactgctatc 12 06 
873 tccatgagtgccattgccactaatggagtggtgccagctgggggctcatactttatgatt 932 



12 07 tccatgagtgccattgccactaatggagtggtgccagctgggggctcatactttatgatt 12 66 



933 tcccgggcactgggcccagagtttggtggggctgttggcctctgcttttatcttggtacc 992 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
12 67 tcccgggcactgggcccagagtttggtggggctgttggcctctgcttttatcttggtacc 132 6 



9 93 acatttgcagcagccatgtacatccttggtgccattgaaatctttctggtctatatcgtc 1052 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 
1327 acatttgcagcagccatgtacatccttggtgccattgaaatctttctggtctatatcgtc 13 8 6 



1053 ccccgagctgccatctttcacagtgatgacgcactcaaggaatcagcagccatgctaaat 1112 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
1387 ccccgagctgccatctttcacagtgatgacgcactcaaggaatcagcagccatgctaaat 1446 



1113 aacatgcgtgtctacggcacagctttcttggtccttatggtattagtggtatttatcggc 1172 

I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
1447 aacatgcgtgtctacggcacagctttcttggtccttatggtattagtggtatttatcggc 1506 



117 3 gtacgctatgtgaacaagtttgcctcanttttcctggcctgtgtcattgtgtccatcttg 12 32 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
1507 gtacgctatgtgaacaagtttgcctcacttttcctggcctgtgtcattgtgtccatcttg 1566 



1233 gccatctatgctggagccatcaagtcttcttttgctcctccacacttcccggtctgcatg 12 92 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I 
1567 gccatctatgctggagccatcaagtcttcttttgctcctccacacttcccggtctgcatg 162 6 



12 93 ctgggtaaccgcactctttcatcaagacacattgacgtttgctctaagaccaaggaaatt 1352 



1627 ctgggtaaccgcaccctttcatcaagacacattgacgtttgctctaagaccaaggaaatt 168 6 
1353 aacaacatgacagtcccatcaaagttatggggattcttctgtaactcgagtcaatttttc 1412 



1687 aacaacatgacagtcccatcaaagttatggggattcttctgtaactcgagtcaatttttc 17 4 6 



1413 aatgccacctgtgatgaatactttgttcacaataacgtcacttcaatccagggcattcct 1472 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
17 47 aatgccacctgtgatgaatactttgttcacaataacgtcacttcaatccagggcattcct 180 6 



14 73 ggattggctagtggtataattacagagaatctttggagtaattacctacccaagggagag 1532 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
1807 ggattggctagtggtataattacagagaatctttggagtaattacctacccaagggagag 18 66 
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Query: 1533 atcatcgaaaagccttcagccaaatcttctgatgtcttaggcagcttaaaccatgaatat 1592 

I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 18 67 atcatcgaaaagccttcagccaaatcttctgatgtcttaggcagcttaaaccatgaatat 1926 

Query: 1593 gttcttgttgacatcaccacctccttcacgcttctggtgggaatcttctttccctctgtt 1652 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 1927 gttcttgttgacatcaccacctccttcacgcttctggtgggaatcttctttccctctgtt 198 6 

Query: 1653 acaggtatcatggctggatcaaacagatctggagatctgaaagatgctcagaagtctatt 1712 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I j I I I I I I I I 
Sbjct: 1987 acaggtatcatggctggatcaaacagatctggagatctgaaagatgctcagaagtctatt 2046 

Query: 1713 ccgattggtactatccttgccatcctgaccacctcctttgtttatttaagcaatgttgtc 1772 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I MM I I I I I I I I 
Sbjct: 2047 ccgattggtactatccttgccatcctgaccacctcctttgtttatttaagcaatgttgtc 2106 



Query: 1773 ctttttggtgcatgtattgaaggggttgttctcagagacaagttcggtgatgctgtgaaa 1832 

I I I I I I II I I II I II I II I II I I I I II II I I I I I I I II I I M I II M I I II II M I I I I I 
Sbjct: 2107 ctttttggtgcatgtattgaaggggttgttctcagagacaagttcggtgatgctgtgaaa 2166 



Query: 1833 ggtaatttggtggtaggcaccttatcttggccatccccatgggtgattgttattggctcc 1892 

I M II I I I I I II I II I II I M I I I I II II I I I I I I I II I I I I I I II I I II I M I M I I I I 
Sbjct: 2167 ggtaatttggtggtaggcaccttatcttggccatccccatgggtgattgttattggctcc 2226 



Query: 1893 ttcttttcaacatgtggggctggacttcagagcctcacaggtgcaccgaggctgctacaa 1952 

I I I I II I I I I II II I I II I II I M II I II I M I I I I II II II I II i I I I II II II I I I II 
Sbjct: 2227 ttcttttcaacatgtggggctggacttcagagcctcacaggtgcaccgaggctgctacaa 2286 



Query: 1953 gctattgccaaggataacatcataccgtttctgagggtttttggccacagcaaagccaat 2012 

I I I I II I I I M I II I I II I II I II II I II M I I I I I I M I II I I I II M II I M II I I II 
Sbjct: 2287 gctattgccaaggataacatcataccgtttctgagggtttttggccacagcaaagccaat 2346 



Query: 2013 ggggaacctacctgggctttacttctaactgctgccattgcagagcttggaatactcatt 2072 

I I I I I I II I I II II I I I I I II ! II II I II M I I I I M M I I I I II M I I II I II I I I I I 
Sbjct : 2347 ggggaacctacctgggctttacttctaactgctgccattgcagagcttgga-tactcatt 2 4 05 

Query: 2 073 gcctccctggatcttgtggccccaattctttccatgttttttctcatgtgttacctcttt 2132 

II I I I I I I I II I I I M I M I II II II II I I II M I II II I I I I I II I II M I II I II I II 
Sbjct: 2406 gcctccctggatcttgtggccccaattctttccatgttttttctcatgtgttacctcttt 2465 



Query: 2133 gtaaacttggcatgtgccttgcaaacattacttcgaacacccaactggagaccccgattc 2192 

I II M I II I I M II I II II I I I I II I I I II I I I M II I II I I I I M I II II I II I I I I I I 
Sbjct: 2466 gtaaacttggcatgtgccttgcaaacattacttcgaacacccaactggagaccccgattc 2525 



Query: 2193 cgctactaccattgggccctttctttcatgggaatgagtatctgtctggctctgatgttc 2252 

II I I II II II I I II I I II M I I M II II I II I I I J I I II I II I I I I I I M I I II II I I I I 
Sbjct: 2526 cgctactaccattgggccctttctttcatgggaatgagtatctgtctggctctgatgttc 2585 
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Query: 2253 atttcttcctggtattatgccattgtagccatggtaatagctggtatgatctacaagtac 2312 

I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 2586 atttcttcctggtattatgccattgtagccatggtaatagctggtatgatctacaagtac 2645 

Query: 2313 attgaataccaaggagctgagaaagaatggggtgatggtatccgtgggctgtccctcagt 2372 

I I I I I I I I I I I I I I I I M I I 1 I I II I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I M ! 

Sbjct: 2646 attgaataccaaggagctgagaaagaatggggtgatggtatccgtgggctgtccctcagt 2705 



Query: 2373 gcagcccggtttgctttgcttcgattggaggaaggacctccacacactaaaaactggagg 2432 

I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2706 gcagcccggtttgctttgcttcgattggaggaaggacctccacacactaaaaactggagg 2765 



Query: 2433 cctcagttgcttgtattactgaaactagatgaagacttacatgtcaagcatcctcgcctc 2492 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M t I II I I I I I t I M I II I I i 
Sbjct: 2766 cctcagttgcttgtattactgaaactagatgaagacttacatgtcaagcatcctcgcctc 2825 



Query: 2493 ctcacctttgcctcacagctcaaagcaggaaaaggtntcactattgtgggctctgtcatc 2552 

i I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2826 ctcacctttgcctcacagctcaaagcaggaaaaggtctcactattgtgggctctgtcatc 2885 



Query: 2553 gtggggaacttcctagagaactacggtgaagctttagctgctgagcagaccataaagcac 2612 

i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 
Sbjct: 2886 gtggggaacttcctagagaactacggtgaagctttagctgctgagcagaccataaagcac 2945 



Query: 2613 ctaatggaggcagagaaggtaaaaggattctgccagctggtggtggccgccaagctgaga 2672 

I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I II I I I I I I I I I I I 
Sb j ct : 29 4 6 ctaatggaggcagagaaggtaaaaggattctgccagctggtggtggccgccaagctgaga 3005 



Query: 2673 gagggcatttcccacctcatccagtcatgtggccttgggggcatgaagcacaacacggtg 2732 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3006 gagggcatttcccacctcatccagtcatgtggccttgggggcatgaagcacaacacggtg 3065 

Query: 2733 gtgatgggctggcctaatggctggcgtcaaagcgaagatgcccgcgcttggaagactttt 2792 

I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3066 gtgatgggctggcctaatggctggcgtcaaagcgaagatgcccgcgcttggaagactttt 3125 



Query: 2793 attggcacagttcgagtgacaactgctgcccatcttgcactgctggtggctaaaaacatc 2852 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I i I I I I I I I I I 
Sbjct: 3126 attggcacagttcgagtgacaactgctgcccatcttgcactgctggtggctaaaaacatc 3185 



Query: 2853 tccttctttcccagcaatgtggagcaattttctgagggcaacattgatgtgtggtggatt 2912 

I II I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I II I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3186 tccttctttcccagcaatgtggagcaattttctgagggcaacattgatgtgtggtggatt 3245 



Query: 2 913 gtgcatgatggggggatgcttatgctactaccattcctactgaaacagcacaaggtgtgg 2972 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I 
Sbjct: 3246 gtgcatgatggggggatgcttatgctactaccattcctactgaaacagcacaaggtgtgg 3305 
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Query : 2 97 3 cgaaagtgcagcatacggatcttcacagtagcccaattagaagacaacagtatccaaatg 3032 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb jet : 3306 cgaaagtgcagcatacggatcttcacagtagcccaattagaagacaacagtatccaaatg 3365 

Query : 3033 aagaaggacctagccaccttcctatatcacttacgcattgaggcggaggtagaagtggtg 3092 

I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3366 aagaaggacctagccaccttcctatatcacttacgcattgaggcggaggtagaagtggtg 3425 



Query: 3093 gagatgcatgacagtgatatatcagcatatacttacgagcgcactttgatgatggaacaa 3152 

I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3426 gagatgcatgacagtgatatatcagcatatacttacgagcgcactttgatgatggaacaa 3485 



Query: 3153 aggtcccagatgcttcggcacatgcggctatccaaaacagagcgagacagagaggcacaa 3212 

I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I 
Sbjct: 3486 aggtcccagatgcttcggcacatgcggctatccaaaacagagcgagacagagaggcacaa 3545 



Query: 3213 ttggtgaaagaccgaaactcaatgctacgattgaccagcattggctctgatgaggacgaa 3272 

I I II I I M I I I I I I I I I I I II ! I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3546 ttggtgaaagaccgaaactcaatgctacgattgaccagcattggctctgatgaggacgaa 3605 



Query: 3273 gagacagaaacctatcaggagaaggtgcacatgacttggacaaaagacaagtacatggca 3332 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3606 gagacagaaacctatcaggagaaggtgcacatgacttggacaaaagacaagtacatggca 3665 



Query: 3333 tcccggggacaaaaagcgaagtcaatggaaggattccaggacctgcttaacatgcgtccg 3392 

I I I I I I I I I M I I I I I I I I i I i I I I I I I I I I I I I I I I I I II i I I I I I I I I I I I I I I I I II 
Sbjct: 3666 tcccggggacaaaaagcgaagtcaatggaaggattccaggacctgcttaacatgcgtccg 3725 



Query: 3393 gaccagtccaatgtgaggcggatgcatacagcagtgaaactcaacgaggttatagttaac 3452 

I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 
Sbjct: 3726 gaccagtccaatgtgaggcggatgcatacagcagtgaaactcaacgaggttatagttaac 3785 



Query: 3453 aagtcccatgaagcaaagctggttttattgaatatgccagggccaccccgaaaccctgag 3512 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I M M I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3786 aagtccca tgaagcaaagctggttttattgaatatgccagggccaccccgaaaccctgag 3845 

Query: 3513 ggtgatgaaaactacatggagttcctagaggtgcttaccgagggactagagcgagtccta 3572 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I M I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I M I 
Sbjct: 3846 ggtgatgaaaactacatggagttcctagaggtgcttaccgagggactagagcgagtccta 3905 



Query: 3573 cttgtccggggtggtggcagtgaagtgatcaccatttattcataacctactctgaatgac 3632 

I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3906 cttgtccggggtggtggcagtgaagtgatcaccatttattcataacctactctgaatgac 3965 



Query : 3633 cgtgcttgacctgttttcttaaaaggcctacgtcctccatggaagtgccagctcattact 3692 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 3966 cgtgcttgacctgttttcttaaaaggcctacgtcctccatggaagtgccagctcattact 4025 
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